Изучение эндогенных причин перестановок мобильных элементов, или транспозонов, в геноме человека
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Революция в технологиях секвенирования второго поколения показала, что рак – это болезнь генома [1,2]. Было задокументировано более тысячи перестановок в геномах больных раком [3]. Причины нестабильности одних частей генома по сравнению с другими остаются неизвестными. С другой стороны, известно, что мобильные элементы, или транспозоны, занимают 45% генома человека и играют важную роль в эволюции геномов эукариаот [4]. Проведено исследование роли вторичных структур ДНК, в частности структур типа стебель-петля, в геномных перестановках, связанных с транзпозонами. Для этого произведена аннотация генома человека структурами типа стебель-петля; аннотация доступна на ftp-сайте [5]. Изучено распределение структур типа стебель-петля в самих транспозонах и прилегающих областях и найдено обогащение этими структурами самих транспозонов и, в большей степени, прилегающих областей. По степени обогащения первое место занимают ДНК-транспозоны, за ними следуют ретротранспозоны класса SINE, потом класса LTR, а потом класса LINE. Данные результаты свидетельствуют о важной роли структур типа стебель-петля в геномных перестановках. Планируется продолжение исследований эндогенных причин разрывов хромосом на геномах раковых больных, полученных с помощью технологий секвенирования второго поколения. 
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